
Offre de thèse CIRAD-INRA 

Date de lancement de la thèse : 1er Novembre 2018 

Titre de la thèse : Implications génétiques et sanitaires des interactions entre suidés sauvages et 

domestiques dans le socio-écosystème Corse. 

Contexte : Dans le socio-écosystème Corse, les interactions entre suidés domestiques et sangliers, 
sont fréquentes et favorisent la transmission et le maintien d’un grand nombre de maladies infectieuses 
ayant un impact considérable sur les productions porcines et la santé publique. Ces interactions 
favorisent également la présence d’une abondante population de sangliers hybrides dont l’impact 
épidémiologique est encore peu étudié. Plusieurs travaux scientifiques indiquent que les sangliers 
hybrides seraient plus susceptibles à l’infection de certaines maladies porcines. 

Etat de l’art : Cette thèse vise à produire des connaissances sur la compréhension des facteurs 

environnementaux et socio-économiques contribuant à la transmission des maladies partagées entre 
suidés sauvages et domestiques. Ce travail permettra une meilleure identification des zones plus à 
risque d’endémisme de certaines maladies dans le territoire Corse et de dégager des pistes pour une 
meilleure gestion zootechnique et sanitaire du cheptel et des risques zoonotiques pour les acteurs 
impliqués dans le secteur porcin et la chasse au sanglier. L’originalité du projet repose sur une approche 
cartographique de la distribution spatiotemporelle des interactions entre les porcs domestiques et les 
sangliers, qui servira de base pour identifier des microrégions avec des niveaux d’interaction contrastés. 
Sur ces zones, on souhaite notamment comprendre comment le degré d’hybridation génétique des 
populations de sangliers (par les interactions sexuelles entre porcs et sangliers qui partagent la même 
ressource pastorale) est susceptible de jouer un rôle dans la dynamique de pathogènes d’importance 
sanitaire pour en dégager des principes de gestion applicables par les acteurs. L’objet de la thèse est 
donc d’étudier la relation potentielle entre les caractéristiques géographiques de microrégions 
contrastées, le degré d’interaction entre suidés sauvages et domestiques, le degré d’introgression 
génétique au sein de ces population, et la dynamique des pathogènes.   

Programme de recherche 

Le projet de thèse comprend les objectifs suivants : 

Etape 1 : Caractérisation de microrégions du territoire Corse avec différents degrés 
d’interactions entre suidés sauvage et domestiques. Différentes microrégions du territoire Corse 

seront sélectionnées sur la base de caractéristiques géographiques, socio-économiques et 
environnementales (altitude, AOC, taille élevages, couvert végétal, tableaux de chasse, densité 
population porcine...) facilitant des degrés d’interaction contrastés entre suidés sauvages et 
domestiques (forte, moyenne, faible et nulle). La présence et degré de ces interactions seront calibrés 
par la mise en place d’enquêtes auprès des éleveurs et des chasseurs, afin de confirmer l’existence 
d’un gradient d’intensité interactions entre suidés sauvages et domestiques dans les microrégions 
établies à priori.  

Etape 2 : Mise en relation de ces interactions et du degré d’hybridation des populations de suidés 
sauvages et domestiques dans les différentes zones d’étude. Des prélèvements de suidés 

sauvages et domestiques seront analysés par les laboratoires partenaires, afin d’identifier le degré 
d’introgression auprès des populations de sangliers dans les différentes zones d’étude. Le(La) 
doctorant(e) participera à la conception de l’échantillonnage et intègrera les résultats de ces analyses, 
ainsi que les données d’observation phénotypique, dans un travail de modélisation spatiale ayant pour 
but de mettre en évidence l’hétérogénéité spatiale de l’introgression et de tester la relation entre le degré 
d’introgression et le degré d’interaction dans les microrégions. 

Etape 3 : Détermination de l’impact des interactions sur le profil sanitaire des populations de 
suidés sauvages et domestiques dans les différentes zones d’étude. Des dépistages sérologiques 

de porcs et sangliers permettront d’identifier des infections transmises par des pathogènes partagées 
et ayant un impact important sur la production porcine (Maladie d’Aujeszky, Syndrome respiratoire et 
reproductive porcin -SDRP, Circovirus type 2 ou mycoplasme porcin -Mycoplasma hyopneumoniae) ou 
sur la santé publique (Hépatite E, les salmonelloses ou la toxoplasmose (Toxoplasma gondii). La 
caractérisation génétique de souches de pathogènes auprès des deux populations de suidés permettra 
de confirmer ces transmissions (Pavio et al, 2016). Ainsi, chaque microrégion d’étude obtiendra un profil 
sanitaire sur les populations de suidés chassées et d’élevage qui sera mis en relation avec le degré 
d’hybridation génétique des populations de suidés sauvages. 



Etape 4 : Développement d’un modèle statistique spatialisé permettant de d’intégrer les 
microrégions plus favorables à la transmission de maladies partagées sur le territoire corse. Les 

associations entre les couches d’informations géographiques, génétiques et sanitaires seront 
effectuées par de la modélisation statistique. Par l’utilisation de modèles statistiques spatialisés il s’agit 
de faire émerger et de comprendre des potentielles caractéristiques géographiques favorisant 
l’hybridation et la circulation des maladies porcines ainsi que de tester l’association entre la fréquence 
d’hybridation et la prévalence des maladies porcines. Ces modèles pourront également être utilisés 
pour prédire le degré d’interaction et les possibles niveaux d’hybridation et des maladies infectieuses 
associées dans des zones où ces informations ne sont pas disponibles. Enfin, l’identification des 
facteurs favorisant l’hybridation et la circulation des maladies porcines participera à l’élaboration de 
stratégies potentielles de contrôle sanitaire dans le territoire corse. 

Profil recherché du candidat : 

 Formation en médicine vétérinaire ou diplôme de M2 en épidémiologie ou zootechnie avec une 
expérience ou fort intérêt dans la gestion de la santé animale l’étude des maladies infectieuses de 
la faune sauvage et du gibier 

 Compétences dans la conception et conduite d’enquêtes sociologiques auprès des acteurs, dans 
l’extraction et l’analyse de données quantitatives et qualitatives 

 Conception, développement et analyse d’enquêtes sérologiques en santé animale 

 Analyses statistique à travers des modèles linéaires généralisés et basés sur des statistiques 
bayésiennes  

 Modélisation spatiale et statistique avec QGIS ou ArsGIS 

 Capacités rédactionnelles notamment dans le milieu de la chasse et de l’élevage 

 Maitrise de la langue anglaise 

Conditions de travail : 

Le travail de thèse se déroulera sur 3 ans à partir du 1er octobre 2018. 

F. Charrier et F. Casabianca (INRA-LRDE) assureront les orientations et la conduite des opérations de 
recherche en coordination avec F. Jori (Cirad, directeur de thèse). Le doctorant bénéficiera d’un appui 
de l’équipe technique du LRDE pour planifier et réaliser les opérations de terrain.  

De nombreux déplacements sur le terrain sont à prévoir (véhicules de service disponibles) 

Rémunération sur la base du montant de la bourse de thèse et grille INRA : environ 1770€ mensuels 
nets. 

Modalités de recrutement : 

Envoyer CV et lettre de motivation à francois.charrier@inra.fr et ferran.jori@cirad.fr 

Date limite des candidatures : 21 Septembre 2018 

Prise de poste envisagée : 1er Novembre 2018 
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